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引 言

JJF 1071—2010《国家计量校准规范编写规则》、JJF 1001—2011《通用计量术语

及定义》 和 JJF 1059. 1—2012《测量不确定度评定与表示》 共同构成支撑本规范制定

工作的基础性系列规范。

本规范的校准方法及计量特性等主要参考了GB/T 30989—2014《高通量基因测序

技术规程》、GB/T 40226—2021《环境微生物宏基因组检测 高通量测序法》、YY/T
1723—2020《高通量基因测序仪》。

本规范为首次发布。
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高通量基因测序仪校准规范

1 范围

本规范适用于高通量基因测序仪 （单次测序长度≤1 000 bp） 的校准，不适用于桑

格 （Sanger） 测序技术为原理的基因测序仪和纳米孔技术为主要原理的单分子测序仪

的校准。

2 引用文件

本规范引用了下列文件：

GB/T 30989—2014 高通量基因测序技术规程

GB/T 40226—2021 环境微生物宏基因组检测 高通量测序法

YY/T 1723—2020 高通量基因测序仪

凡是注日期的引用文件，仅注日期的版本适用于本规范；凡是不注日期的引用文

件，其最新版本 （包括所有的修改单） 适用于本规范。

3 术语

GB/T 30989—2014、GB/T 40226—2021、YY/T1723—2020界定的以及下列术

语和定义适用于本规范。

3. 1 高通量基因测序 high‑throughput gene sequencing
能够一次并行对大量核酸分子进行平行序列测定的技术。

3. 2 高通量基因测序仪 high‑throughput gene sequencer
基于片段化的DNA，依赖独立反应体系进行克隆扩增，能一次对几十万条以上核

酸序列 （DNA） 分子并行序列测定的仪器。

［来源：YY/T 1723—2020，3. 7，有修改］

3. 3 文库 library
通过生物来源的、人工合成的或克隆技术等所得的一个重建分子群，如基因组文

库、互补DNA文库、噬菌体展示肽文库等。

［来源：GB/T 30989-2014，3. 5］
3. 4 标签文库 tag library

将DNA样品随机打断后，在其两端连接带特定序列的接头，在接头之间的序列称

标签，所有不同的标签的集合即为标签文库。

［来源：GB/T 30989—2014，3. 6］
3. 5 碱基 base

一类含氮原子的有机杂环化合物，是组成嘌呤和嘧啶的主要成分，是拼出遗传密




